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TCARGGGCCACTGATCATTATCARCT TGTTTGTAGCAARCAARTACGCATGTGTT TCATCAGTCCAARGAARTGAAGC TETCCATGC TG T TTGAAT CARRAACTCARAGAGARAAGGAARARRARCAGARARGARARAG
TCAARGGAGCATTGATGATTATCAARCCTGT TTGTARTAGCARTACACATGTGTT TCATCAGTCCAARARAARTGAAGC TG TG—ATGCTGGT T TAAART CAARRAGCGTAARAGAARRARAGAGARACCARRARAGAARRRAG
TCAARGGAGCACTGATGATTACCAARCT TGT TTGTAGCAGCARTACACATGTGTTTCATCAGTCTAARARAATGAAGC TATGGACGCTGGTTTGAATGAARRAGC TCARAGAARRARAGAGARARCARRARAGAARARARAG
TCAAGGAGCGCTGATGATTATCARCT TG T TTGTAGCAGCARTACACATGTATT TCATCAGTCCARAARATGAGGC TGTGGATGCTGGTT TAARATGATAAGC TCARAGARRARAGAARARRARCARRARGARARRAG
TCAAGGAGCGCTGATGATTATCAARCT TGT TTGTAGCAGCARTACACATGTATT TCATCAGTCCAARARAATGAGGC TG TGGATGCTGGT T TAAARTGATAAGC TCARAGAARRARAGAARARRARCARRARARGAARARARAG
TCAAGGAGCGCTGATGATTATCAARCT TGT TTGTAGCAGCARTACACATGTATT TCAT TARAGTCCAARARAATGAGGC TG TGGATGCTGGT T TAAARTGATAAGC TCARAGAARRARAGAARARRARCARRARAGAARARRAG
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ARARRAGARARACAARARAGAGAAAGAAARRAGACGGTGCTAGTGACGGAARTGATGTGTCAACTAGCACAAA——————ARCTGGAGAGAGACATAGAGATGTCAARTGTTGCGACCAGTGSAACTTTCACTGT
ARGAAGARARACAARARAGAGAAAGAAARRAGACAARTGCTAGTGACGGAARACGATGTGTCAACTAGCACAAA——————AARCTGGAGAGAGAGACAGAGATGTCAARTGTTGGGACTAGTGGAACTTTCACTGT
ARAGAGARARACAARARAGAGAAAGAARARAGACGATGCTAGTGACGGAAARTGATGTGTCAACTAGCACAAR—————— ARCTGGAGAGAGAGACAGAGATGTCAATGTTGGGACCAGTGGAACTTTCACTGT
ARARARAGACAARRCAARARRAGAGAAAGAAARAGGCGATGCTAGTGACGGAAACGATGTGTCGACTAGCAARARAARTGACAARRCTGGGGAGAGAGATAGAGATGTCAARTGTTGEGACCAATGGAACTTTCACTGT
ARARRAGACARACAARARAGAGAAAGAAARAGGCGATGC TAGTGACGGAAACGATGTGTCGACTAGCAAARAARTGACAARARC TGGGGAGAGAGATAGAGATGTCAARTGTTGGGACCAATGGAACTTTCACTGT
ARARRAGACARACAARARAGAGAAAGAAARAGGCGATGC TAGTGACGGAAACGATGTGTCGACTAGCAAARAARTGACAARARC TGGGGAGAGAGATAGAGATGTCAARTGTTGGGACCAATGGAACTTTCACTGT
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TCCCAGARTTARATCAT TTACTGATAAGATGGTTCTACCGAGAAT TRAGGGGAAGACTCTCCTTAART TTAAATCATCTTCTTCAGTACARTCCGCARCAAARTTGACATTTCTAACACTCSTSCCACTCAT
TCCGAGARCAARATCAT TTACTGATAAGATGAT TTTACCTAGAAT TAAGGGARAGAC TG TCCTTAART TTAAARTCATCTCCTTCAGTATARTCCGCARCAAART TGACATTTCTAACACTCGTGCCACTCAA
TCCGAGARCAARATCAT TTACTGATAAGATGAT TTTACCTAGAAT TAAGGGARAGACTGTCCTTAART TTAAARTCATCTCCTTCAGTATARTCCACARCAAART TGACATTTCTAACACTCGTGCCACTCAA
TCCAAGAARCAARARARTCAT TTACTGATAAGATGATTTTACCTAGAAT TAARGGGAARAGAC TG TCCTTAART TTAAACCATCTCCTTCAGTACARTCCGCARCAARRTTGACATTTCTAATACTCGTGCCACTCAA
TCCAAGARCAARATCAT TTACTGATAAGATGAT TTTACCTAGAAT TAAGGGARAGACTGTCCTTAART TTAAACCATCTCCTTCAGTACARTCCGCARCAAARTTGACATTTCTAATACTCGTGCCACTCAA
TCCAAGARCAARATCAT TTACTGATAAGATGAT TTTACCTAGAAT TAAGGGARAGACTGTCCTTAART TTAAACCATCTCCTTCAGTACARTCCGCARCAAARTTGACATTTCTAATACTCGTACCACTCAA
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TCACAARTTTGAGAARGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCCTTAATGATAATGRAAATGCAARGTGATGCTAARTGGTTTGATGGTTTGGTGTATCGAGAARTGGTACATCTCCAGACATATCTGGTG
TCACAART TTGAGAAGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCCTTAATGATAATGAAATGCARATAARTGCTAARTGGCTTGATGGT TTGG TG TATCGAAARACGGTACATCTCCAGACATATCTGGTG
TCACAART TTGAGAAGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCC T TAATGATAATGAAATGCAARATAATGCTAARTGGCTTGATGGT TTGG TG TATCGAGAACGGTACATC TCCAGACATATCTGGTG
TCACAARTTTGAGAAGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCCTTAATGATAARTGAAARTGCAARARTAARTGCTAARTGGCTTGATGGTTTGGTGTATCGAARACGGTACATCTCCAGACATATCTGG TG
TCACAART TTGAGAAGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCCTTAATGATAATGAAATGCARATAARTGCTAARTGGCTTGATGGT TTGG TG TATCGAAARACGGTACATCTCCAGACATATCTGGTG
TCACAART TTGAGAAGTGGTATGAGGGAGTGAGGARTGAT TATGGCC T TAATGATAATGAAATGCAARATAATGCTAARTGGCTTGATGGT TTGG TG TATCGAGAACGGTACATC TCCAGACATATCTGGTG
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TCTEGETTATGATGGATGGGCAARCCCAAGT TGATTATCCAARTCAARGCCTTTGAT TGAGCATGCTACTCCGTCAT T TARAGGCAARATTATGCCTCACT TTAGTAACGCGGCAGAAGCATACATTGCGAAGAG
TCTGGGTTATGATGGATGGGGAGACCCAGGTTGATTATCCAARTCAAGCCT TTAAT TGAGCACGCTACTCCGTCAT T TAGGCAARATTATGGCTCAT T TCAGTAACGCGGCAGAAGCATACAT TGCAARAGAG
TCTGGGTTATGATGGATGGGGAARCCCAAGT TGAT TATCCAARTCAARRCCT TTAAT TGAGCATGCCACTCCGTCGT T TAGGCAARATCATGGC TCACT TCAGTAACGCGGCAGAAGCATACAT TGCAARAGAG
TCTGGEGTTATGATGGATGGGGAARCCCAGGTTGATTATCCARTCARGCCTTTAAT TGAGCATGCTACTCCGTCGT TTAGGCAARRTTATGGC TCACT TCAGTAACGCGGCAGAAGCATACATTGCAARRAGAG
TCTGGGTTATGATGGATGGGGAAACCCAGGT TGAT TATCCAARTCAAGCCT TTAAT TGAGCATGCTACTCCGTCGT T TAGGCAARATTATGGC TCACT TCAGTAACGCGGCAGAAGCATACAT TGCAARAGAG
TCTGGGTTATGATGGATGGGGAARCCCAAGT TGAT TATCCAARTCAARRCCT TTAAT TGAGCATGCCACTCCGTCGT T TAGGCAARATCATGGC TCACT TCAGTAACGCGGCAGAAGCATACAT TGCAARAGAG
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AARATGCTACTGAGAGCTACATGCCGCGETATGGARTCAAGAGAART TTGACTCACAT TRAGCCTCGCTAGATACGCTTTCGACTTCTATGAGGTGAART TCGAARARARCACCTGATAGGSCTCSCSARGCTCAC
GAATGCTACTGAGAGGTACATGCCGCGGTATGGGATCAAGAGAART TTGACTGACAT TRAGTCTCGCTAGATACGCTTTCGATTTCTATGAGGTGAAT TCGAAARACACCTGATAGGGC TCGCGARAGC TCAC
ARATGCCACCGAGAGG TACATGCCGCGGTATGGARTCAAGAGAART TTGACTGACAT TRAGCCTCGCTAGATATGCTTTCGATTTCTATGAAGTAAART TCGAAARACACCTGATAGGGCTCGTGAAGCTCAT
AARATGCCACCGAGAGG TACATGCCGCGGTATGGARTCARGAGAART TTGACTGACAT TRAGTCTCGCTAGATATGCTTTCGATTTCTATGAGGTAARAT TCGAAARARCACCTGATAGGGCTCGTGARAAGC TCAC
AARATGCCACCGAGAGG TACATGCCGCGGTATGGARTCAAGAGAART TTGACTGACAT TRAGTCTCGCTAGATATGCTTTCGATTTCTATGAGG TAAART TCGAAARACACCTGATAGGGC TCGTGAAGC TCAC
ARATGCCACCGAGAGG TACATGCCGCGGTATGGARTCAAGAGAART TTGACTGACAT TRAGCCTCGCTAGATATGCTTTCGATTTCTATGAAGTAAART TCGAAARACACCTGATAGGGCTCGTGAAGCTCAT
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ATGCAGATCAAGGCTCCAGCGCTGCGARACACCAGTCGCAGAARTGTTTGGTATGCACGCCAGTGT TAGTAACAARGGARGARAARCACGGACAGACACACAGTCGAAGATCTCAARTAGAGACATGCACTCTC
ATGCAGATGAAGGC TGCAGC G TGCGARACAC TARTCGCAGARTGT TTGGTATGGACGGCAGTGTCAGTAACAAGGAARGARAARCACGGAGAGACACACAGTGGAAGATGTCAARTAGAGACATGCACTCTC
ATGCAGATGAAARGC TGCAGCGCTGCGARACACTARTCGCAGAARTGT TCGGCATGGACGGCAGTGT TAGTAACAAGGAARGARAARCACGGAGAGACACACAGTGGAAGATGTCAARTAGAGACATGCACTCTC
ATGCAGATGAARGC TGCAGC G TGCGARACAC TARTCGCAGARTGTTTGETATGGACGGCAGTGT TAGTAACAAGGARGARRACACGGAGAGACACACAGTGGAAGATGTCAARTAGAGACATGCACTCTC
ATGCAGATGAAARGC TGCAGC G TGCGARACAC TARTCGCAGARTGT TTGGTATGGACGGCAGTGT TAGTAACAAGGAARGARAARCACGGAGAGACACACAGTGGAAGATGTCAARTAGAGACATGCACTCTC
GTGCAGATGAARGC TGCAGCGC TGCGARACACTARTCGCAGAARTGT TCGGCATGGACGGCAGTGT TAGTAACAAGGAARGARAARCACGGAGAGACACACAGTGGAAGATGTCAARTAGAGACATGCACTCTC
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