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A ordem Diptera, que inclui as moscas verdadeiras, pode ser subdividida entre dipteros
basais e superiores. Os dipteros basais incluem as infraordens Tipulomorpha,
Culicomorpha, Psychodomorpha e Bibionomorpha, enquanto 0s superiores pertencem
a subordem Brachycera. O namero de genomas disponiveis para Diptera é desigual,
com foco nos dipteros superiores que apresentam 76% das montagens de genoma.
Estudos com espécies da familia Sciaridae (Bibionomorpha) contribuiram para o
entendimento tanto de processos de ocorréncia geral em metazoarios, como aqueles
caracteristicos de sciarideos, notadamente a amplificacdo génica em regides
formadoras de pufes de DNA e o mecanismo de determinagdo sexual. O nosso
laborat6rio utiliza a espécie Pseudolycoriella hygida (Bibionomorpha: Sciaridae) como
modelo de estudo. Essa tese é dividida em trés capitulos. O primeiro capitulo apresenta
a montagem e anotagdo de trés mitogenomas de sciarideos e destaca que o
mitogenoma de P. hygida (37 kb) é o maior descrito na ordem Diptera até 0 momento.
Rearranjos génicos caracteristicos das subfamilias dos sciarideos foram encontrados e
andlises filogenéticas revelaram a posicéo de P. hygida na familia Sciaridae. O segundo
capitulo descreve o genoma nuclear de P. hygida. A montagem do genoma de P. hygida
compreende 609 Mb divididos em 6.452 scaffolds e € apresentada em nivel
cromossdmico com cerca de 90% do genoma distribuido entre os 4 maiores scaffolds,
gue correspondem aos cromossomos A, B, C e X. Foram preditos 17.881 genes
codificadores de proteinas, dos quais 92,9% foram funcionalmente anotados. Analises
bioinformaticas e bioquimicas mostraram que a saliva contém enzimas ativas contra
carboidratos (CAZymes). Andlises comparativas com outros sciarideos e contra Lucilia
cuprina (Diptera: Calliphoridae) indicam que os sciarideos ndo apresentam diferengas
importantes entre as CAZymes anotadas, independente dos habitos alimentares.
Contudo, a comparacdo das CAZymes de sciarideos contra L. cuprina, mostrou
conjuntos de CAZymes codificadas exclusivamente nos genomas dos sciarideos,
capazes de degradar carboidratos presentes nas paredes células de plantas e fungos.
No terceiro capitulo, apresentamos a caracterizacdo de bibliotecas de RNAseq das
glandulas salivares de larvas de inicio do quarto estadio larval e de diferentes idades
durante o periodo de formacéo dos pufes de DNA. A analise revelou que 10.769 genes
Sa0 expressos nesse tecido e que 1.687 genes sao diferencialmente expressos entre
as idades analisadas. Destaca-se a associagdo com categorias como traducao,
protedlise e transporte através da membrana plasmatica, enfatizando papel secretor das
células das glandulas salivares. O estudo também investigou o perfil de expressao
génica durante a abertura dos pufes de DNA, o que possibilitou a identificagcdo genes
gue constituem candidatos a residir em regides formadoras de pufes de DNA. Em
sintese, essa tese contribui para a area de gendmica de Diptera, expande o
conhecimento acerca do modelo ndo convencional P. hygida e oferece novas
perspectivas acerca da biologia de sciarideos.
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